Escherichia coll productor de BLEE en
hisopado cloacal de pollos, Lima, Peru
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Introduccioén

El incremento de la resistencia a los antimicrobianos constituye

un problema actual para controlar las infecciones bacterianas,
tanto en medicina humana como en veterinarial. Las

betalactamasas de espectro extendido (BLEE) son el

mecanismo de resistencia de mayor Impacto en bacilos

gramnegativos®. Las instalaciones de produccion animal
constituyen un reservorio para bacterias resistentes, tanto los
animales de consumo (aves de corral, cerdos y ganado) como
las mascotas pueden diseminar microorganismos portadores de

estos mecanismos de resistencia hacia la poblacion humana,

Materiales y métodos

Se analizaron 300 hisopados cloacales de pollos de dos granjas
avicolas de Lima, Peru, recolectados en noviembre de 2022. Se
seleccionaron E. coli resistentes a cefalosporinas de tercera
generacion en CHROMagar™ ESBL (colonias rojas). La
identificacion presuntiva del medio cromogénico se confirmo por
meétodos convencionales, el perfil de sensibilidad y confirmacion
fenotipica de BLEE segun las recomendaciones del CLSI4. En
todos los aislamientos confirmados como Ec-BLEE se buscaron

Ademas,

S€E

genes de Dblasryy pPor PCR convencional.

secuenciaron 9 aislamientos por llumina NextSeq 2000.

otros animales o el medio ambiente3. El objetivo del estudio fue

determinar la presencia de Escherichia coli productoras de

BLEE (Ec-BLEE) en hisopado cloacal de pollos de dos centros
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de crianza de Lima, Peru.

Resultados
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(Figura 1). En todas las E. coli secuenciadas, se identifico el
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ST, grupo filogenético y serotipo. Ademas de bla-ry, Se

CIP: ciprofloxacina, SXT: trimetoprima/sulfametoxazol, CLO: cloranfenicol, FOS: fosfomicina, GEN: gentamicina, AMK: amikacina, AMC:
amoxicilina/acido clavulanico, CAZ: ceftazidima, CTX: cefotaxima, FEP: cefepime, FOX: cefoxitina, IPM: imipenem, MEM: meropenem.
A: centro de acopio del cono este, B: centro de acopio del cono norte

Figura 1. Perfil de sensibilidad de los 79 aislamientos de E. coli productores de BLEE
recuperados de hisopados cloacales de pollos .

identific6 una gran cantidad de genes potencialmente

transferibles que confieren resistencia (Tabla 1).

Tabla 1. Determinantes de resistencia a los antimicrobianos
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Conclusiones

En conclusidn, este estudio muestra la presencia de aislamientos de E. coli comensales recuperadas de animales de consumo sanos
donde coexisten diferentes genes de resistencia. Aungue nuestros resultados muestran la situacion de dos granjas avicolas en un
tiempo determinado, los mismos deben despertar la alerta a los equipos de vigilancia para promover el control de su diseminacion.
Ademas, la diseminacion de estos microorganismos resistentes en las granjas de pollos, pueden representar una gran amenaza a la

salud publica en Peru.
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